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Doctorado en Biotecnologia — 2021 — Universidad Acharya Nagarjuna (India) / INDICASAT-AIP
(Panama).

Licenciatura en Bioquimica — 2004 — Universidad de La Habana, Ciudad de La Habana (Cuba).
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2014 - Investigador, Centro de Biologia Molecular y Celular de Enfermedades,

INDICASAT-AIP (Panama)
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CURSOS Y CAPACITACIONES

= Taller de entrenamiento en el uso de la plataforma Ensembl. EBI/INDICASAT-AIP, Panama,
Panama, Diciembre 2024.

= Fundamentals of Deep Learning. NVIDIA Deep Learning Institute, Junio 2022.

= Taller computacional avanzado para resolver problemas de Investigacion. INDICASAT-AIP,
Panama, Panama, Julio 2019.

= Research Explorer Ruhr. Rurh Univeritat Bochum, Bochum, Alemania, Junio 2019.

= Next-generation Sequencing Bioinformatics. Wellcome Trust Advanced Courses, Pontificia
Universidad Catélica de Chile, Santiago, Chile, Enero 2019.

= Taller Internacional de Quimica Computacional y Modelacion Molecular en el Disefio de
Farmacos. INDICASAT-AIP, Panama, Panam4, Junio 2018.
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Hinxton, Cambridge, Reino Unido, Octubre 2013.
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DOCENCIA EN PROGRAMAS DE POSGRADO

2024 — 2025 Bioinformatica Aplicada. Programa de Maestria en Ciencias Biomédicas. Facultad de
Medicina, Universidad de Panamé, Panama.

IDIOMAS

Espafiol - lengua materna.
Inglés - habla, lee y escribe con buenas prestaciones.



